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Pan Bajtazar, nauczyciel przyrody w Liceum nr 28 — 1 w Bajtocji, jest strasznie niesprawiedliwy. Wtaénie
zadal Bajtkowi i jego kolegom zadanie domowe z genetyki polegajace na okreéleniu maksymalnego stopnia
pokrewienistwa miedzy dwoma genotypami. Aby to zrobi¢, uczniowie muszg znalezé najdiuzsza sekwencje
aminokwaséw, ktéra zawiera sie w obu genotypach jako podciag (niekoniecznie spdjny). Nasi bohaterowie
doskonale wiedza, ze zadanie jest bardzo mozolne, i nie moga wyjs¢ z podziwu, ze Pan Bajtazar miatby
poswiecaé czas na sprawdzanie go, gdyz jest bardzo leniwy. Od starszych kolegow dowiedzieli sie Ze, na szczescie,
nauczyciel sprawdza zadanie niedbale — po prostu okresla, czy do znalezionej przez uczniéw sekwencji da sie
w pewnym miejscu dodaé jaki§ aminokwas, tak aby dalej zawierala si¢ w obu genotypach. Jesli nie da si¢ tego
zrobié, to zadanie jest zaliczone na szdstke.

Zakladamy, ze genotypy to ciagi zlozone liter A, C, Gi T. Niech S = (s1,...,8,) i T = (t1,...,t,) oznaczaja
podane dwa genotypy dlugosci, odpowiednio, n i m. Zadanie domowe jest zaliczone na szdstke, jesli uczen poda
sekwencje W = (wq, ..., wg), ktéra jest podciagiem kazdego z ciagéw S i T i dla ktérej zadna sekwencja W’
dlugosci k+1 zawierajaca sekwencje W jako podciag nie jest podciagiem réwnocze$nie genotypu S i genotypu 7.

Poméz Bajtkowi i jego kolegom lawirowaé¢ po moralnej szarej strefie i otrzymacé najwyzsza ocene.

Wejscie

W pierwszym wierszu standardowego wejécia znajduje sie pierwszy genotyp, przestawiony jako ciag wielkich
liter A, T, C i G o dtugosci n. W drugim wierszu, w takim samym formacie jest opisany drugi genotyp, o dlu-
gosci m.

Wy jscie
W pierwszym, jedynym wierszu standardowego wyjscia powinien pojawié sie jeden ciag ztozony z liter A, C, G
i T opisujacy ,nierozszerzalny” dow6d pokrewienstwa miedzy genotypami z wejscia. Jesli jest wiecej niz jedna

poprawna odpowiedz, Twéj program moze wypisa¢ dowolng z nich.
Mozesz zatozy¢, ze wynik bedzie zawsze niepusty.

Przyktad

Dla danych wejsciowych:
ACTAGG
GATCA

poprawnym wynikiem jest:
ACA

lub:
ATA

lub:
G

Testy ,,ocen”:
locen: n=m =7, tylko literki A i T;
2ocen: n = 100, m = 10 000, pierwszy genotyp jest podciagiem drugiego;

3ocen: n =m = 1000 000, aminokwasy w pierwszym genotypie sa utozone alfabetycznie.
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Ocenianie

Zestaw testow dzieli si¢ na nastepujace podzadania. Testy do kazdego podzadania sktadaja si¢ z jednej lub wiek-
szej liczby osobnych grup testéw.

v.1.0

Podzadanie | Warunki Liczba punktéw
1 n,m < 12 10
2 n,m < 100 10
3 n,m < 1000 10
4 n,m < 50 000 20
b) n,m < 1000 000, tylko aminokwasy A i T 20
6 n,m < 1000 000 30
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